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B : Veri matrisi 

δ : En büyük kabul edilebilir ortalama kare artığı skoru, δ ≥0.

α : Çoklu satır silme için eşik değer, α >0.

1. .

2. ,  ve   değerlerini hesapla.

3.  değerini hesapla.

4. Eğer   ise   matrisini ikili küme olarak al aksi halde sonraki adıma git.

5. Aşağıdaki koşulu sağlayan   satırlarını sil.

 

6. , ,  ve   değerlerini hesapla.

7. Aşağıdaki koşulu sağlayan   sütunlarını sil.

 

8. Eğer tüm satır ve sütun silme işlemi bittiyse sonlandır aksi halde   matrisini B’den çıkarıp geriye kalan 
matris için adım 1’e dön. 
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A : M×N boyutlu veri matrisi 

1. A matrisinden örtüşen U ve V alt matrisleri elde etmek için rastgele bir m satır elemanı seç.

2. Sütunlar kümesinde ilk NU ve NV iki alt kümesi oluştur. 

3. Sadece NU alt kümesinde bulunan sütunlarla uyumlu satır elemanlarını MU alt kümesine, NU ve NV alt 
kümelerinin örtüşen kısımlarında bulunan satır elemanlarını MW alt kümesine ve sadece NV alt kümesinde 
bulunan sütunlarla uyumlu satır elemanlarını MV alt kümesine böl. 

4. Satırlardan elde edilen MU, MW ve MV alt kümelere göre uyumlu sütun elemanlarında bulunan NU ve NV 
alt kümelerini güncelle. 

5. U ve V alt matrisleri birbirinden tamamen ayrışana kadar bölme işlemini tekrarla. 

A : 
μ : 
aik : 
bik :
rik : rik

cjk : cik

 
1. A matrisinden elde edilen kalıntı matrisini (Z) hesapla.

2. Başlangıç değeri olarak rik
0 ve cjk

0 değerlerini 0 olarak ayarla. rik
(n-1) ve cjk

(n-1) değerlerine göre sıralı en 
küçük kareler yöntemini kullanarak μ(n),  aik

(n) ve bik
(n) etkilerinin tahmin edicilerini hesapla. 

3. μ(n),  aik
(n), bik

(n) ve cjk
(n-1) etkilerini tahmin edicileri ile sıradan en küçük kareler yöntemini kullanarak rik

(n) 
etkisini hesapla. 

4. μ(n),  aik
(n), bik

(n) ve rjk
(n-1) etkilerini tahmin edicileri ile sıradan en küçük kareler yöntemini kullanarak cik

(n) 
etkisini hesapla. 
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5. Eğer 0.5+n/2(N-T) değeri 0.5’ten büyükse rik
(n) ve cik

(n) etkilerinden herhangi birini ekle.
6. Eğer 0.5-n/2(N-T) değeri 0.5’ten küçükse rik

(n) ve cik
(n) etkilerinden herhangi birini ekle aksi halde üçüncü 

adıma dön. 

7. μ(N+1),  aik (N+1) ve  bik (N+1) etkilerini hesapla.

8. Aday katman kareler toplamını her bir satır için hesapla. 

 

9. Satır elemanlarındaki maksimum  değeri için ikili kümeyi kabul et ve adım 2’ye dön.

A : SxD boyutlu veri matrisi

1. A matrisinin satır elemanlarından rasgele bir örnek (c) seç.
2. A matrisinin sütun elemanlarından rasgele D alt kümesi seç.
3. Her bir g geni için, eğer g, D alt kümesi içindeki tüm örnekler ve c örneğinde s durumunda ise (g,s) çiftini 
Gij kümesine ekle. 
4. Cij’yi Gij kümesindeki tüm gen ifadelerinde c ile uyumlu örnek kümesi olarak al.
5. Eğer Cij axn boyutlu örnekten daha küçük ise (Cij , Gij) çiftini çıkar.
6. |Gij| maksimum olana kadar (C , G) motifini çalıştır. 
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A : NxM boyutlu veri matrisi 

1. Bağımsız satır ve sütunların ölçeklenmesi (IRRC), ikili rasgelelik ya da logaritmik etkileşim yöntemleri 
kullanarak normalleştirilmiş gen açıklama matrisi (A) üret.
2. Normalleştirilmiş matrise tek değer ayrıştırması uygula. Eğer normalizasyon yöntemi olarak IRRC ya da 
ikili rasgelelik kullanıldıysa ortak en geniş öz değere sahip satır ve sütun çiftini çıkar.
3. Seçilen her satır ve sütun öz vektör çifti için tek boyutlu k-means kümeleme yöntemi ya da seçilen öz 
vektörlere normalleştirilmiş verinin yansımasını uygula. 
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